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	Cilj predmeta:
	

	Samo mali dio informacije pohranjene u eukariotskoj DNA se translatira u proteine (~ 1,4% u čovjeka). Znatno veći dio od preko 50% genoma se transkribira, pri čemu izuzev mRNA sve ostale transkripte svrstavamo u protein-nekodirajuće RNA ili ncRNA. Najnoviji podaci otkrivaju ncRNA kao ključne molekule u u programiranoj regulaciji genske aktivnosti. Ovim kolegijom predviđen je pregled različitih klasa ncRNA molekula i njihovih raznorodnih funkcija u eukariotskom genomu.  


	Sadržaj predmeta:
	

	1. Osnove transkripcije kod eukariota: RNA polimeraze I, II, III i IV. 2. Sazrijevanje transkripata u eukariota, uloga snRNA («small nuclear RNA») i mehanizam alternativnog nadovezivanja («alternative splicing»). 3. Pregled najvažnijih klasa ncRNA i njihovih uloga: a) ribosomska (rRNA) i transfer (tRNA) RNA u biosintezi proteina. b) male nukleolarne RNA ili snoRNA («small nucleolar RNA»): mehanizam modifikacije rRNA, tRNA i snRNA. c) mikro RNA (miRNA): mehanizam nastanka iz dvolančanih prekursora  i inhibicija translacije ciljane mRNA – RNA interferencija (RNAi). d) male interferirajuće RNA (siRNA od «small interfering» RNA), porijeklo, nastanak i mehanizam djelovanja u kompleksu s proteinima: struktura RISC («RNA induced silencing «) kompleksa i RITS («RNA induced transcription silencing») kompleksa. Umnažanje siRNA djelovanjem RDRC («RNA directed RNA polymerase») kompleksa 4. siRNA kao signal za epigenetske modifikacije DNA i DNA vezujućih proteina – mehanizam nastanka i tipovi epigenetskih modifikacija. Epigenetska regulacija genske aktivnosti: «uspavljivanje» gena i dijelova genoma.  5. Poremećaji u epigenetskim modifikacijama i nastanak bolesti. Važnost epigenetskih modifikacija u nastanku raka i nove terapeutske strategije zasnovane na reverziji epigenetskih modifikacija. 6. Inaktivacija X kromosoma: uloga Xist RNA («X-inactive specific transcript») i Tsix RNA (antisens na Xist). Uloga antisens RNA u regulaciji genske aktivnosti. Funkcionalni transkripti pseudogena i njihova uloga u translaciji. Ribookidači («Riboswitches») koji vezanjem specifičnih liganada utječu na gensku aktivnost. 7. Epigenetski fenomen genomskog «imprinting-a» koji dovodi do diferencijalne ekspresije alela i njegova moguća povezanost s malim RNA (siRNA, miRNA i snoRNA). 


	Ishodi učenja: kompetencije, znanje, vještine koje predmet razvija
	

	Nakon odslušanog kolegija studenti će:
1. razumjeti ulogu različitih klasa nekodirajućij molekula RNA n(cRNA) u :
-programiranoj i vrlo složenoj regulaciji genske aktivnosti u eukariota
- evoluciji složenih eukariotskih sistema
-embriogenezi, razvoju i funkcioniranje živog sistema
-nastanku različitih bolesti
2. Studenti će znati navesti i opisati različite tipove nekodirajućih RNA i objasniti njihov mehanizam djelovanja na molekularnoj razini.
3. Studenti će:
-naučiti odabrati relevantne literaturne izvore, kao i razumjeti te kritički tumačiti znanstvene podatke.
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	ECTS bodovi
	4

	Broj sati 
	Predavanja
	  5

	
	Seminari
	  5

	
	[bookmark: _GoBack]Vježbe (E)
	10

	
	Ukupno
	20

	NAČIN IZVOĐENJA NASTAVE I USVAJANJA ZNANJA
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	Samostalni zadaci

	Multimedija i internet
	Obrazovanje na daljinu
	Konzultacije
	Rad u laboratoriju
	Mentorski rad
	Terenska nastava

	Napomene: Za praćenje kolegija su potrebna osnovna predznanja o prijenosu genetičke informacije koja se mogu steći u kolegiju «Biokemija» ili «Osnove molekularne biologije».

	Obveze studenata: Redovito pohađanje nastave i obavezan seminarski rad.

	Praćenje i ocjenjivanje studenata (označiti masnim tiskom samo relevantne kategorije)

	Pohađanje nastave
	Aktivnosti u nastavi
	Obvezan seminarski rad
	Vježba ili case study

	Način ocjenjivanja:

	Pismeni ispit
	Usmeni ispit
	Esej/Seminar
	Prikaz slučaja
	Analiza objavljene publikacije

	Projekt
	Kontinuirana provjera znanja u tijeku nastave
	Prezentacija
	Praktičan rad
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	Način praćenja kvalitete i uspješnosti izvedbe (evaluacija):
	

	Rasprave sa studentima na osnovu kojih se provjerava razumijevanje dobivenih informacija. Obavezna prezentacija seminarskog rada zasnovanog na analizi originalnih znanstvenih radova svjedoči o stupnju usvajanja i razumijevanja gradiva.
Uspješnost kolegija će evaluirati svake godine zajedničko stručno povjerenstvo Instituta Ruđer Bošković, Sveučilišta u Dubrovniku i Sveučilišta u Osijeku.



