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	Cilj predmeta:
	

	Cilj predmeta je upoznavanje studente sa suvremenim računalnim i statistički metodama u bioznanostima te njihovom primjenom u konkretnim problemima. Pored teorijskog znanja, naglasak se stavlja na uporabu suvremenih računalnih rješenja za dohvat i analizu podataka. Nakon odslušanog kolegija od studenata se očekuje samostalna primjena usvojenih znanja na rješavanje konkretnih znanstvenih problema.

	Sadržaj predmeta:
	

	
1. Motivacijski problemi u molekularnim bioznanostima
2. Statističke metode
a. Medline/PubMED baze podataka: dohvat i deskriptivna statistika
b. Regresijski modeli:
i. Jednostavni model logističke regresije
ii. Složeni model logističke regresije
iii. Primjer: Utjecaj TGF-b1 genetskog polimorfizma  na disfunkciju bubrega nakon transplantacije jetre kod djece

3. Problem odabira svojstava (eng. Feature selection problem)
a. Odabira svojstava pomoću statističkih testova
b. Metode odabira podskupova svojstava (eng. Feature Subset selection)
i. Sekvencijalni odabir unazad (eng. Sequential Backward Selection)
ii. Sekvencijalni odabir unaprijed (eng. Sequential Forward Selection)
c. Metode kombinatorne optimizacije: k-Feature Set problem
d. Primjer: Detekcija markera za rak prostate (podaci: Kent Ridge Biomedical Data Set Repository, NCBI Data Set Record)

4. Računalne metode
a. Modeliranje grafovima u genetici
b. DNA sekvenciranje
c. Problem najkraćeg superniza
d. Metode sekvencijra hibridizacijom: problem Hamiltonovog i Eulerovog  puta
e. Sekvenciranje proteina i peptida
f. Identifikacija proteina pretragom baze podataka
g. Primjer: Rad na bazama podataka: GenBank, RefSeq, TPA, SwissProt, PIR, PRF i PDB

	Ishodi učenja: kompetencije, znanje, vještine koje predmet razvija
	

	· Dohvat i analiza podataka iz baza podataka u bioznanostima
· Poznavanje statistički i računalnih metoda u bioznanostima
· Samostalna primjena statističkih i računalnih metoda u bioznanostima
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	Obveze studenata:
· Redovito praćenje nastave
· Sudjelovanje u nastavi
· Izrada seminarskog rada
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