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	Cilj predmeta:
	

	Upoznavanje s općim načelima modeliranja svojstava i aktivnosti proteina i bioaktivnih molekula. Usvajanje znanja potrebnoga za praćenje i kritičku analizu znanstvenih rezultata u tom području. Razumijevanje postupka modeliranja do razine samostalne provedbe modeliranja svojstva ili aktivnosti izabranoga skupa bioaktivnih molekula ili proteina.

	Sadržaj predmeta:
	

	Pregled metoda za modeliranje svojstava i stukture proteina i bioaktivnih molekula. Algoritmi za izbor modela. Izbor reprezentativnog skupa poteina i bioaktivnih molekula za analizu, i uključivanje sličnosti. Opisivanje strukturnih posebnosti skupa proteina i bioaktivnih molekula s pomoću molekularnih strukturnih deskriptora. Parametri kvalitete modela s obzirom na provedbu postupka učenja i provjeru točnosti predviđanja modela. Parametri točnosti modela u postupku prilagodbe, križne provjere, i vanjske provjere. Pregled točnosti postojećih metoda u predviđanju farmakoloških svojstava bioaktivnih molekula i svojstava i stukture proteina. Modeliranje sekundarne strukture, konstanti savijanja i razmotavanja proteina, stukturalne klase, udjela sekundarne strukture, položaja proteina u stanici, i drugih globalnih svojstava proteina. Modeliranje 3D strukture na temelju sličnosti. Modeliranje strukture i topologije membranskih proteina. Pregled baza podataka i poslužitelja za modeliranje u strukturnoj bioinformatici, i njihovo korištenje. Modeliranje fizikalno-kemijskih svojstava (topljivost, lipofilnost, transport, apsorpcija), biološke aktivnosti i toksičnosti bioaktivnih molekula.

	Ishodi učenja: kompetencije, znanje, vještine koje predmet razvija
	

	Student će usvojiti osnovna načela modeliranja svojstava i aktivnosti proteina i bioaktivnih molekula. Ovladat će metodologijom koja je potrebna za provedbu modeliranja skupa podataka koji će tijekom rada biti dobiven u laboratoriju, kao i podataka iz literature. Student će usvojiti znanja potrebna za kritičku prosudbu kvalitete i ograničenja teorijskih bioinformatičkih metoda i modela, te steći znanja potrebna za pronalaženje i uporabu najvažnijih metode dostupnih preko interneta (u obliku računalnih programa ili poslužitelja) koje će koristiti u svome radu.
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	NAČIN IZVOĐENJA NASTAVE I USVAJANJA ZNANJA

	Predavanja
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	Samostalni zadaci

	Multimedija i internet
	Obrazovanje na daljinu
	Konzultacije
	Rad u laboratoriju
	Mentorski rad
	Terenska nastava

	Napomene:

	Obveze studenata: Redovito pohađanje nastave uz mogući opravdani izostanak do 3 sata nastave. Student je obvezan održati manji seminar temeljen na pregledu literature. Na koncu predavanja student treba provesti analizu odabranoga skupa proteina ili bioaktivnih molekula uz pomoć nositelja predmeta.

	Praćenje i ocjenjivanje studenata (označiti masnim tiskom samo relevantne kategorije)

	Pohađanje nastave
	Aktivnosti u nastavi
	Obvezan seminarski rad
	Vježba ili case study

	Način ocjenjivanja:

	Pismeni ispit
	Usmeni ispit
	Esej/Seminar
	Prikaz slučaja
	Analiza objavljene publikacije

	Projekt
	Kontinuirana provjera znanja u tijeku nastave
	Prezentacija
	Praktičan rad
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	Način praćenja kvalitete i uspješnosti izvedbe (evaluacija):
	

	Upitnici nakon održanih 10 sati i na kraju predavanja/vježbi. Rasprava sa studentima i kolegama. Praćenje napredovajna svakoga studenta. Uspješnost kolegija evaluirat će svake godine zajedničko stručno povjerenstvo Instituta "Ruđer Bošković", Sveučilišta u Dubrovniku i Sveučilišta u Osijeku.



