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	Cilj predmeta:
	

	Upoznati studente s najnovijim molekularnim dijagnostičkim metodama u istraživanju i detekciji multirezistentnih bakterija. Upoznati studente s metodama molekularne epidemiologije i genotipizacije bakterija. Prikazati primjenu molekularnih metoda detekcije u kliničkoj dijagnostičkoj primjeni.

	Sadržaj predmeta:
	

	Evolucija rezistencije i značaj multirezistentnih bakterija u nastanku globalne prijetnje. Uloga pravovremene detekcije i nadzora nad širenje rezistentnih determinanti među bakterijskom populacijom. Genetske osnove za nastanka antimikrobne rezistencije. Gentotipizacija bakterija: gel-elektroforeza u pulsirajućem polju (pulsed-field gel electrophoresis, PFGE), analiza sekvenci više gena (multilocus sequence typing, MLST) i analiza lokusa koji sadrže različiti broj uzastopnih ponavljanja (multiple locus variable number of tandem repeat analysis, MLVA) . Laboratorijska dijagnostika multirezistentnih bakterija. Fenotipske vs. genotipske metode u detekciji multirezistentnih uzročnike -  prednosti i nedostatci. Prikaz molekularnih metoda u detekciji rezistentnih bakterija: amplifikacijske metode temeljene na lančanoj reakcija polimeraze (PCR) - „konvencionalni“ PCR, real-time PCR i komericijalni RT-PCR kitovi, multiplex PCR, polimorfizam dužine restrikcijskh fragmenta (restriction fragment length polymorphism RFLP), DNA probe-based hibridizacijski eseji, kombinirani eseji (DNA probe-based + PCR, PCR+ELISA). Sekvencioniranje genoma u detekciji bakterijske rezistencije i nova generacija sekvencioniranja visoke propusnosti (high-throughput sequencing).  Tehnologija genskih nizova (Microarray technology) u detekciji multirezistentnih bakterija. Nove metode u brzoj detekciji i identifikaciji multirezistentnih bakterija: Pyrosequencing® tehnologija, Liquid array i  matrix-associated laser desorption ionization-time of flight (MALDI-TOF) – mogućnosti primjene i budući smjerovi.

	Ishodi učenja: kompetencije, znanje, vještine koje predmet razvija
	

	Studenti će steći znanja o metodama genotipizacije i molekularne dijagnostike multirezistentnih bakterija, njihovoj primjeni i značaju u nadzoru nad širenjem bakterijske rezistencije. Studenti će proširiti postojeća znanja o laboratorijskim metodama i njihovoj primjeni u biomedicinskim istraživanjima u području mikrobiologije i infektivnih bolesti.
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	Obveze studenata: Pohađanje nastave i aktivno sudjelovanje na seminarima.
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	Način praćenja kvalitete i uspješnosti izvedbe (evaluacija):
	

	Uspješnost kolegija će evaluirati svake godine zajedničko stručno povjerenstvo Instituta Ruđer Bošković, Sveučilišta u Dubrovniku i Sveučilišta u Osijeku, a voditelji će putem ankete od polaznika dobiti informacije o primjerenosti programa i uspješnosti od strane voditeljstva.



